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nebyla nikdy prokazana
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Virologie je pseudovéda, preCtéte si tento Clanek, abyste zjistili proc.
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Nez budu pokracovat, chci jen, aby se védélo, ze kdyz rikam ,existence
zadného viru nebyla nikdy prokazana“, nerikam, Ze 1idé ,neonemocni” nebo
neumiraji, jen konstatuji, Ze nikdy nebylo prokazdéno, ze pricinou
,onemocnéni” nebo Umrti lidi je ,virus“, abyste dokdzali, Ze ,virus” je
pric¢inou ,nemoci” nebo smrti, musite nejprve prokazat existenci zminéného

yviru“, to se nikdy nepodarilo, nikdy.

Nikde nebyla publikovana jedina védecka studie, ktera by prokazala, ze
yvirus“ byl izolovan, purifikovan, charakterizovan a sekvenovan primo z
tekutin nemocného hostitele. To je obrovsky problém, protoze ,viry“ se pry
Siri prostrednictvim tekutin nemocného hostitele, takZze pokud nikdy nebyl
nalezen ,virus“ v tekutindch nemocného hostitele, jak to mdze byt znamy
fakt?!

Pri pokusech s bunécnymi kulturami védci odeberou vzorek od nékoho, kdo byl
pozitivné testovan na zminény ,virus“ (a mnohdy i bez testu, pouze
predpokladaji, Ze “virus je ve vzorku, pozn. prekl.) a zkombinuji ho s dalsim
materialem, jako jsou opici ledvinové bunky (Vero bunky), fetalni hovézi
sérum, antibiotika, ziviny atd. a kultury se obvykle kultivuji ve zvlhcCeném
inkubatoru s C02 a po nékolika dnech bunky projdou cytopatickym efektem, kdy
se rozpadnou a odumrou a pric¢ina se svede na ,virus“. Nyni se vratme zpét,
kdyz védci odebrali vzorek od osoby, ktera méla pozitivni test na zminény
,virus“, kde vibec izolovali ,virus“ ze vzorku pred jeho kombinaci s jinym
materialem? Jak védi, ze se ,virus” ve vzorku nachazi, kdyz ho nikdy
nevidéli? Jak lze cytopaticky ucinek pripsat ,viru“, kdyz ,virus“ nebyl nikdy
izolovan a zaveden do kultury sdm o sobé? Oni jen predpokladali, ze je ve
vzorku, nikdy ,virus“ ve skutecnosti nenasli. Pokusy na bunécnych kulturéach
nedokazuji existenci ,vir(*, protoze jejich metody jsou chybné. *Metody
experimentu si mlZete prohlédnout nize*.
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METHODS Go to: »
Specimen collection

Virus isolation from patient samples was deemed to be non-human subjects research by CDC National
Center for Immunizations and Respiratory Diseases (research determination 0900f3eb81ab4b6e) Clinical
specimens from the first identified US case of COVID-19 acquired during travel to china, were collected as
described (1). Nasopharyngeal (NP) and oropharyngeal (OP) swabs in 2 to 3 mL viral transport media were
collected on day 3 post-symptom onset for molecular diagnosis and frozen. Confirmed PCR- positive
specimens were aliquoted and refrozen until virus isolation was initiated.

Cell culture, limiting dilution, and isolation

Vero CCL-81 cells were used for isolation and initial passage. Vero E6, Vero CCL-81, HUH 7.0, 293T,
A549, and EFKB3 cells were cultured in Dulbecco’s minimal essential medium (DMEM) supplemented
with heat inactivated fetal bovine serum(5 or 10%) and antibiotic/antimyotic (GIBCO). Both NP an OP
swabs were used for virus isolation. For the isolation, limiting dilution, and passage 1 of the virus, 50 pl
serum free DMEM was pipetted into columns 2—12 of a 96-well tissue culture plate. One-hundred pl
clinical specimens were pipetted into column 1, and then serially diluted 2-fold across the plate. Vero cells
were trypsinized and resuspended in DMEM + 10% FBS + 2X Penicillin-Streptomycin + 2X antibiotic —
antimycotic + 2 X amphotericin B at 2.5 x 10° cells / ml. One hundred pl of cell suspension were added
directly to the clinical specimen dilutions and mixed gently by pipetting. The inoculated cultures were
grown in a humidified 37°C incubator with 5% CO2 and observed for cytopathic effect (CPE) daily.

Standard plaque assays were used for SARS-CoV-2 based on both SARS-CoV and MERS-CoV protocols
22

Cz preklad bunécné kultury CDC, pozn. prekl.

Tady je priklad od védci ze CDC: -

. Pro izolaci a pocatecni pasaz jsme pouzili bunky Vereo CCL-81. Bunky Vero E6, Vero CCL-81, HUH 7.0, 2937, A549 a EFKB3 jsme kultivovali v minimdalnim esencidalnim
médiu Dulbecco (DMEM) doplnéném tepelné inaktivovanim fetalnim bovinnim sérem (5 % nebo 10 %) a antibiotiky/antimykotiky... K izolaci viru jsme pouZili vzorky
stértt z NP i OP.

Pro izolaci, limitni Fedéni a pasaz 1 viru jsme napipetovali 50 ul bezsérového DMEM do sloupcii 2-12 96jamkové desticky pro tkanové kultury, poté jsme napipetovali 100
ul klinickych vzorki do sloupce 1 a sériové fedili 2krat pres desticku. Poié jsme trypsinizovali a resuspendovali Vero busiky v DMEM obsaluyicim 10 % fetdiniho

hovéziho séra, 2 % penicilin/streptomycin, 2 < antibiotika/antimykotika a 2 < amfotericin B v koncentraci 2,5 = 105 bunék/ml.

Pridali jsme 100 ul bunécné suspenze piimo k Fedeénym kiinickym vzorkim a jemné promichali pipetovanim. Naockované kultury jsme pak péstovali ve zvlhceném
inkubatoru pri 37 °C v atmosfére péti procent CO2 a denné jsme pozorovali eytopatické ii¢inky (CPE). Pouzili jsme standardni plakové testy pro SARS-Col-2, které

vyehazely z protokolii SARS-CoV a koronaviru blizkovychodniho respiracniho syndromu (MERS-CoV) ...

Kdvz byly pozorovény CPE [cytopatické uicinky alias poskozeni opicich bunék], seskrabali jsme bunécéné monovrstvy hirbetem Spicky pipety. Pouzili jsme 50 ul virového
lyzatu pro extrakei celkové nukleové kyseliny pro konfirmacni testovani a sekvenovani. Rovnéz jsme pouzili 50 pl virového lvzatu k inokulaci jamky v 90 % konfluentni

24jamkové desticce.

Izolace a charakterizace viru SARS-CoV-2 od prvniho amerického pacienta s
COVID-19

Zdravotnické instituce a (rady po celém svété byly vyzvany prostrednictvim
zadosti o poskytnuti informaci podle zakona o svobodném pristupu k informacim
k existenci vsech Udajnych ,vird“ a vSechny tyto instituce potvrdily, ze
nemaji zadnou dokumentaci o izolovaném ,viru“ ze vzorku nemocného hostitele

bez pouziti bunécnych kultur.


https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pmc/articles/PMC7239045/
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pmc/articles/PMC7239045/

Z 74dosti o informace podle zdkona o svobodném pristupu k informacim vyplyva,
ze zdravotnické/védecké instituce nemaji 7adné zaznamy o tom, 7e by byl
izolovén/purifikovdn néjaky ,virus“.

Pokud se podivame na praci Johna Franklina Enderse z roku 1954, ktera
polozila zaklady moderni virologie, zjistime, Ze obsahovala omezeny negativni
kontrolni pokus, ktery byl proveden presné stejnym zplsobem jako bézZné
kultury, ale bez jakéhokoli ,infekcniho materidlu“, ktery ukdazal, ze bunky
prochdzeji cytopatickym Gc¢inkem, coz vyvraci tvrzeni vyzkumnikd, ze
cytopaticky uéinek je zplsoben ,virem“ a dokazuje, Ze podminky bunék a
materidl pouzity v kulturdch jsou tim, co zplsobuje rozpad a smrt bunék.

A second agent was obtained from an uninocu-
lated culture of monkey kidney cells. The
cytopathic changes it induced in the unstained
preparations could not be distinguished with
confidence from the viruses isolated from
measles. But, when the cells from infected
cultures were fixed and stained, their effect
could be easily distinguished since the inter-
nuclear changes typical of the measles agents
were not observed. Moreover, as we have
already indicated, fluids from cultures infected
with the agent failed to fix complement in the
presence of convalescent measles serum.
Obviously the possibility of encountering such
agents in studies with measles should be con-
stantly kept in mind. |

V novéjsi dobé bylo provedeno nékolik negativnich kontrolnich pokust, které
prokazaly, ze bufnky odumiraji bez jakéhokoli ,infekéniho materialu“,
prokazaly to dvé nezdvislé laboratore v Némecku a také Dr. Stefan Lanka v
roce 2021.

CPE — kontrolni experiment — 21. dubna 2021 — Stefan Lanka
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(ZDE cCeska verze textu 1. faze kontrolniho experimentu Dr. Lanky)

Lidé radi tvrdi, Ze byl nalezen genom ,vird“, ale jak mizete najit genom
néceho, u c¢eho nebyla prokdzana vibec Z4dnd existence! NemilZete. VSechny
genomy ,vird“ se délaji pomoci poc¢itacovych programl z procesu zvaného
,alignment”, proces alignmentu zac¢ind s fragmenty RNA a konstruuje genom,
tento genom neexistuje u zadného Clovéka, zvirete ani rostliny, ani z
bunécnych kultur nebo cehokoli jiného, je teoreticky. Proto se jim rika
genomy ,in silico”“, in silico znamena ,pomoci pocitacového modelovani nebo
poc¢itaCové simulace”. *Experiment si mdzete prohlédnout nize*

SARS-CoV-2 RNA secondary structure modeling

The secondary structure of SARS-CoV-2 genomic RNA was constructed in silico based solely
on the VRIC-seq data by an adaptively optimized algorithm we developed in this study. We
first split the SARS-CoV-2 genome into shorter segmental domains by maximizing the ratio
between intra-domain and inter-domain’s vRIC-seq signals. Notably, the domains smaller
than 4 kb will not be further split to avoid the potential loss of long-range duplexes over the
domains’ boundaries. Like a previously described approachl2, we determined the secondary
structure for each domain independently. To this end, we systematically screened pairwise 5-
nt windows with connection scores higher than 0.03, and the windows adjoining or
overlapping at both ends were further clustered as high-confidence interactions. For each
interaction spanned region within a domain, we used the Fold program in the RNAstructure
software suite (v6.2) to perform structure prediction®2, The maximum distance between any
two paired positions was allowed within 2500 nt. From the structural candidates reported by
the Fold program, we selected the one that matched best with VRIC-seq data and forced itas a
constraint in the subsequent prediction. Of note, we generated duplexes for short local
interactions first and then used them as restraints to perform prediction for long-range
interactions spanned regions. Moreover, interactions having stronger vRIC-seq signals were
processed with priority. Finally, by restraining duplexes generated in the former stage, we
folded each domain’s entire sequence, including regions not covered by the high-confidence
interactions. The structure agreed best with VRIC-seq signals were selected. The final

carnndarv etrmictiira mndal nfthao viral cannma RNA in CARC.CAVD wac vienalizad hyv tha

Ve druhé fazi experimentu Stefana Lanky se mu podarilo obnovit 100 % udajného
genomu SARS-CoV-2 bez jakéhokoli ,infekcniho materialu“, ale se vzorkem
kvasinek.

Vysledky 2. faze kontrolnich pokusl — Lanka

(ZDE Ceska verze textu 2. faze kontrolniho experimentu Dr. Lanky)

Kromé toho jsou vSechny fotografie udajnych ,vird“ porizeny aZ po experimentu
s bunécnou kulturou pomoci elektronového mikroskopu, nikdy ne pred
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experimentem. Nikdy nikdo nikdy neizoloval zadnou ,virovou“ castici primo ze
zvirete, c¢lovéka nebo rostliny a nevyfotografoval ji. Neexistuje jediné
video, na kterém by se néktera z C¢astic nazyvanych ,viry“ pohybovala, snazila
se unést bunky nebo provadéla jakoukoli ¢innost, kterd je jim vibec
pripisovana. To, co védci fotografuji, jsou zbytky bunék nebo artefakty z
experimentu zpldsobené pouZzitou metodikou.

A o tomhle je pravé ted vzdycky zajimavé mluvit, protoze lidé se domnivaji,
Ze testy na protilatky dokazuji existenci ,viru“, ale neni to pravda. Jak
miZze test protildtek prokdzat existenci néceho, co nikdy nebylo prokézano?
Nemlize, ale také protildtky jsou Spatné interpretovény. Bylo opakované
prokdzano, ze tyto bilkoviny zvané protildatky nejsou specifické, vdZzou se na
cokoli. Proto je znadmo vice nez 50 stavl, které mohou zplsobit fale$né
pozitivni vysledek testu na HIV, mezi tyto stavy patri téhotenstvi, tzv.
autoimunitni onemocnéni, 1éky atd. Jejich Ukolem je chranit télo pred toxémii
a pomdhat télu se uzdravit. Proto se po ocCkovani zvySuje hladina protilatek,
protoze jste byli pravé otrdaveni. NiZe uvedené video dokazuje, ze to, co
rikam, je spravné.

DUm ¢isel — testovani na HIV



https://www.youtube.com/watch?v=OajiyoWmKiE

tests” claims, “no fewer than five different criteria
have been used by different groups in the United
States” [(18), p.7]. Moreover — adds Bauer —
included,in the contemporary criteria for a
pusitiveTVB are p41 and p24, protein—antigens
“found in blood platelets of healthy individuals.”
This means some of the biological markers being
used to “flag” the presence of HIV are not
“specific to HIV or AIDS patients [and] p24 and
p41 are not even specific to illness.” In other

words, healthy persons may test positive on a WB

but not carry HIV at all [(18), p. 6]1
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Table 1
Credentials and professional experience of select

critics of the HIV-AIDS hypothesis.

An example may clarify: if tested in Africa, a WB
showing reactivity to any two of the proteins
pl60, p120, or p41, would be considered positive
for HIV. In Britain, the test would be positive




Jak vidime, jejich testy neprokazuji existenci ,vir(“ ani to, Ze je nékdo
nemocny kvdli ,viru“, a navic jejich testy nejsou ani standardizované, riizné
zemé& maji rlzné testovaci protokoly, takZze na jednom misté mizZete byt
pozitivni a na jiném negativni.

Metodika prokazovani existence ,vird“ se neridi védeckou metodou a byla
mnohokrat vyvracena a testy, které (Gdajné detekuji ,viry“ nebo jejich Udajny
geneticky material, jsou chybné, coZz vede k zavéru, Ze virologie je
pseudovéda.

Bohuzel jsou tyto informace cenzurovany a oznacovany jako dezinformace, aby
byly chranény podvodné zlocCinecké korporace, které tyto 1zi propaguji a
vydélavaji na nich svymi ,FeSenimi“, zndmymi také jako léky a vakciny.




