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Po opakovanych Zadostech, abychom se bliZze podivali na videa Dr. Johna Tala
(pseudonym), se tak nyni stane formou dneSniho c¢lanku. Predevsim bychom radi
zdlraznili, Ze jsme si jisti, Ze Dr. John Tal jednd s nejc¢istsim svédomim a
naprostym presvédc¢enim. Opravdu bychom si prali, aby si Dr. John Tal precetl
tento ¢lanek, ktery odkazuje na jeho video ,Misinformation regarding the
availability of SARS CoV2 isolates clarified”, a pripadné si uvédomil své
chybné mysleni a spolupracoval s nami na jeho objasnéni. Radi bychom méli v
tymu nékoho, jako je on! To je rozhodné minéno jako zdvorilost a v zadném
pripadé jako Utok!

Dr. John Tal predpokladd, Ze izolaty virl skutecné existuji a Ze byly radné
zdokumentovany podle védeckych pravidel. V tomto ¢lanku vSak ukazeme, ze tato
okolnost nesmi byt v Zadném pripadé povazZovana za samozrejmost. Zaroven
predloZzime srozumitelné a ovéritelné vyvrdaceni tvrzeni o viru. Pevné doufdame,
Ze s nami bude hledat kontakt nebo se k tomu vyjadri dalSim videem na svém
kanalu na YouTube.

Dilezité dopliujici informace: Hledadme virology a bioinformatiky, kteri se
vyznaji v alignmentu a kteri nas podpori v tom, abychom sami provedli
potrebné kontrolni experimenty, protoZe to odpovédni lidé stdle odmitaji!
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Abychom pochopili, procC se ,véda“ virologie udrzela, prestoze
se jiz v roce 1951 vyvratila, radi bychom vas nyni vzali na kratkou
cestu do historickych procesd.

Jak viry vubec vznikly a za jakym déelem?

Pro zodpovézeni této otazky se vratime daleko do historie, vice nez 100 let
zpét, v podstaté do doby plsobeni Edwarda Jennera a Louise Pasteura, pricemz
se zde zamérime na druhého jmenovaného.

Kdyz Louis Pasteur postuloval existenci vird, neexistovaly pro to zadné
podklady, ani vhodné nastroje (EM) pro zobrazovani struktur tak malé
velikosti, jakou mély viry.

Protoze Louis Pasteur nedokdzal vysvétlit pricinu onemocnéni svych ,pacient(“
a bakterie neprichdzely v Uvahu, predpokladal struktury, kterym dal nazev
,virus“.

VSe na zdkladé experimentl, které jsou z dne$niho pohledu velmi pochybné a
nemaji nic spolecného s védeckosti.

Princetonskd univerzita zverejnila zkoumdni jeho laboratornich zaznamd,
jejichz precteni musi vést k zdvéru, Ze Louis Pasteur v té dobé masivné lhal,
podvadél a manipuloval.

Jinymi slovy, vSechna jeho tvrzeni, o kterd se mimo jiné opird i ockovaci


https://www.nytimes.com/1995/05/07/books/experiments-in-deceit.html

primysl, je treba povaZovat za zcela bezcennd, protoZe postupoval v nejvys$si
mire nevédecky.

AZz do roku 1951/52 se virologové domnivali, Ze virus je toxicky protein nebo
enzym, ktery mlze jak primo plsobit toxicky, tak se v téle mnozit, $irit a
navic se prenaset mezi lidmi a zviraty.

Medicina a véda se s touto mySlenkou rozloucily v roce 1951, protoZze se nikdy
nepodarilo domnélé viry zobrazit pomoci elektronového mikroskopu ani UGspésné
provést potrebné kontrolni pokusy.

Bylo treba pripustit, Ze i z rozkladu zdravych zvirat, orgadnl a tkani
vznikaji identické zbytky, které plvodné dostaly ndzev ,virus“.

V podstaté tak virologie vyvratila sama sebe a rozmetala své zdaklady.

Méjte prosim tuto dilezitou historickou udélost na paméti, protoze je dobrym
prikladem toho, jak lze kontrolni experimenty skutecné vyuzit k vypatrani
falesSné stopy a nasmérovani vyzkumu slibnéjsSimi sméry v budoucnosti.

Pravé tyto kontrolni experimenty jsou v soucasné dobé opét opomijeny, ackoli
o tom byly vyslovné informovany odpovédné osoby ve vladé a na spolkovém
ministerstvu zdravotnictvi, stejné jako desitky virologd na odpovédnych
mistech.

Nyni je na vas, abyste se rozhodli, jaky vyznam prikladate provadéni
kontrolnich experimentd.

Ke studiu tohoto historického aspektu doporucujeme nasledujici cCetbu:

Prof. Karlheinz Ludtke, Max Planck Institute for the History of Science,
Early History of Virology, Special Paper 125, 89 stran, 1999. i. K. (A 2)
Preprint 1999.

Ukazuje se zde, Ze az do roku 1953 si vSichni virologové a védecka komunita
uvédomovali a byli si soucasné védomi skutecnosti, Ze vSechny slozky, které
byly dosud interpretovany jako virové castice, se pri kontrolnich pokusech
ukazaly byt zbytky odumrelych tkani a bunék.

V roce 1953 se na scéné objevilo nové dogma, které rozhodujicim zplsobem
prosadila manZelka pozdéjsSiho nositele Nobelovy ceny Cricka, kterd uméla
dvojitou Sroubovici nazorné nakreslit. Tato jeji kresba byla zverejnéna ve
slavném védeckém cCasopise Nature jako Udajné veédecky vypracovany model
domnélé dédicné latky a tato uUdajnad alfa Sroubovice se stala také ikonou
americko-globalni pseudovédy.

V tichosti a velmi tiSe to bylo zakladnim vyzkumem zcela vyvraceno, ¢imz byla
CELA VIROLOGIE PRIMO ZRUSENA, aniZ by se o tom vefejnost dodnes dozvédéla.

VSechny predstavy o genech byly zcela a komplexné vyvraceny v roce 2000, v
dobé zverejnéni rozporuplnych Gdaji takzvaného projektu lidského genomu —
trapného tvrzeni, ze byl rozlustén cely lidsky genom (ackoli vice nez
polovina musela byt volné vymysSlena)!



(Viz C¢lédnek v Zeit z 12.6.2008: Erbgut in Auflésung, CZ verze ZDE).

Zde je shrnuto, ze ,dédicny material” podléha neustalym zménam, a proto
nemlze byt ,dédiénym materidlem” v pravém slova smyslu a Zze modifikace, ve
smyslu gend zplsobujicich nemoci, jsou chybnou interpretaci.

Jinymi slovy, to, co se drive prezentovalo jako ,patologické geny”, nebylo
ani nemocné, ani zdravé, ale zplsobené nejriznéjsimi faktory, at uz védomim,
faktory (prostredi) nebo jinymi vyslednymi zménami, bez patologické hodnoty
jako takové.

Tato novd virovd mySlenka (ktera byla, jak bylo pravé popsano, vyvracena
zakladnim vyzkumem v roce 2000), podle niz G¢inny, virulentni faktor viru
neni choroboplodnym jedem, jak se drive predpokladalo (do roku 1951), ale
nebezpecnou dédicnou latkou, kterd zabiji bunky, 1lidi, zvirata a rostliny,
byla zpopularizovana spolu s hypotézou nového genu.

Namisto virld jako toxickych bilkovin byly viry od roku 1954 vydavény za
dédic¢ny retézec nemocnych genl, které maji potencidl zplsobit onemocnéni
organismu, ale predevsim neustdle mutovat. Na jedné strané se takto nahle
objevi (mutace) z neskodné formy, ale na druhé strané také zplsobi, Ze
jakakoli vakcina bude vice ¢i méné rychle nedcinna. Nékdy vSak — jako
napriklad v roce 2009, kdy 93 % oCkovatelné populace odmitlo vysoce toxické
oCkovani proti praseci chripce s nanocasticemi jako takzvanymi ,zesilovacdi
G€inku“ — fakticky a prakticky ze dne na den zmizely z médii, jako by to
nadiktovala neviditelna kouzelnd ruka.

0d té doby vSak také uz nezmutovaly do své nebezpelné podoby. Byli jsme
svédky dosud ojedinélého biologického zdzraku: béhem jediné noci zmutovaly
vSechny viry praseci chripky soucasné do neSkodné a neviditelné verze, nebot
se jiz nikdy neobjevily — navzdory miliardam investovanym do jejich
testovacich postupl a samozrejmé do vakciny.. z nichz 31,62 z 34 miliond davek
vakciny bylo zniceno v zdvodé na vyrobu energie z odpadu v Magdeburku jako
opatreni k vytvoreni pracovnich mist pro vychod vzkvétajici republiky..

Tak se z uméle vytvorené logiky teorie toxinovych (lat. virovych) bunék,
kterd byla povySena na dogma v roce 1858 (Rudolf Virchow) vyvinula:

nejprve mys$lenka nedefinovanych vir,

pak mySlenka patogennich bakterii,

pak bakterialni toxiny,
— pak toxinové viry
az do opusténi této mySlenky v roce 1952.

0d roku 1953 se Virchowova mySlenka chorobného toxinu stala mySlenkou
genovych vird (kterd jiz byla vyvrécena).

Abychom pochopili, proc studie Dr. Johna Tala, ktery tvrdi, Ze izolat viru
neni schopen presné toto prokazat, musime se obratit k plvodu paniky z
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korony.
Nadsledujici studii Dr. John Tal pouzivéd jako dlikaz ve svém videu:

,Koronavirus 2 tézkého akutniho respirac¢niho syndromu od pacienta s
koronavirovym onemocnénim, Spojené staty”.

Podrobnéji se tomu budeme vénovat pozdéji.

Je dilezité si uvédomit, ze exkluzivni zdklad, na kterém je tato americka
studie postavena, jiZ sam o sobé neobsahuje zadné dikazy o novém viru
zplsobujicim onemocnéni — pravé naopak. Kdyz si pak ¢lovék precte studii
pozornéji, jasné zde najde dikaz, Ze Zzadny virus nebyl hleddn a také nebyl
nalezen. Typické, velmi krdtké Useky tzv. genetického materidlu byly pouze
mySlenkové poskladany do kompletniho, velmi dlouhého genového retézce, ktery
ve skutecnosti neexistuje.

Jiz tato skutecnost sama o sobé znamend, Ze vSechny ostatni publikace, at uz
z USA, Anglie, Némecka, Francie, Koreje, Kanady apod., nepredstavuji dikaz o
existenci viru zplsobujiciho onemocnéni. VSichni totiZ vychazeji také z
predpokladu prvnich ndvrhd sekvence genomu, které podali Cifiané.

Publikace Fan Wu a spol. v casopise Nature, Vol 579 z 3.2.2020, v niz byl
poprvé prezentovan genom (kompletni genové vldkno) SARS-CoV-2 a ktery se stal
predlohou pro vSechny dalsi alignmenty, ukazala, Ze jednoznalné pouzili celou
RNA ziskanou z vyplachu pridusek (BALF) pacienta bez predchozi izolace
virovych struktur nebo nukleovych kyselin.

Prof. Zhang v této publikaci popisuje, jak na zakladé kratkych genovych
segmentl o délce pouhych 21 a 25 nukleotidd (to jsou vychozi parametry v
pouzitych programech pro zarovnavani Megahit a Trinity) vypocCital genom o
délce 29 903 nukleotidd na zdkladé dané sekvence genomu (Udajny koronavirus
netopyra) sedmi rlznymi, velmi slozitymi metodami, vcetné statistickych
metod.

Tato RNA byla poté prevedena na cDNA a molekuly o délce pouhych 150
nukleotidl byly sekvenovény, aby bylo mozné Cisté vypoctem sestavit kompletni
genom o délce priblizné 30 000 nukleotidd.

Predpoklada — aniz by to vyslovné uvedl -, Ze kratké sekvence, z nichz
sestavuje navrh sekvence genomu viru SARS-CoV-2, jsou virové povahy, protoze
vylucuje delsi sekvence, které vznikly prekrytim (= kontigy) kratkych c¢asti
21 a 25 a které maji podobnost s lidskymi sekvencemi z pozdéjsSiho doplnéni
virového genomu.

Jednoduse receno to znamend:

Protoze lidské sekvence, které ,zname”, byly ze smési genetického materialu
vyrazeny, predpoklddd se, Ze zbyvajici sekvence, zrozené z nutkavého
virologického mysSleni (které bylo v roce 1954 korunovdno udélenim Nobelovy
ceny Johnu Franklinu Endersovi za spekulaci), maji pravé virovou povahu.

Nyni prichazi zasadni a zakladni informace!
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Prof. Zhang a vSichni ostatni prfehlédli skutecCnost, Ze znamé i neznamé
mikroby vSeho druhu a jejich zbytky RNA 1ze nalézt i v ziskané bronchidlni
lavazi.

95 % pozorovanych mikrobl je viditelnych, ale nelze je kultivovat, a proto
nejsou znamy sekvence jejich RNA a DNA. Protoze ani bunécné kultury (napfr.
bufiky Vero E6) nejsou nikdy zbaveny mikrobd a nescetnych nelistot jakéhokoli
druhu, je absolutni povinnosti izolovat podezrely virus a ziskat jeho vlastni
nukleovou kyselinu (v tomto pripadé RNA) v Cisté formé!

[Cf. Spiegel Wissenschaft] | [Cf. Wikipedia] | [NDR] | [zukunftsinstitut]
[phagoflow]

Je velmi pravdépodobné, Ze (vykonstruovany) genom viru SARS-CoV-2 byl
castecné tvoren takovymi (pravé popsanymi) kratkymi genovymi sekvencemi, coz
je dlvod, pro¢ je mozné tu a tam testovat lidi jako ,pozitivni“ a proc
odbornici na PCR tvrdi, Ze kazdy c¢lovék bude testovan ,pozitivné“, pokud se

pouze zvysi pocet cykld PCR na vice nez 40.

Stejné tak jsou l1idé automaticky testovani jako pozitivni, pokud pri
testovani stérem,

a.) je poSkozeno prilis mnoho sliznic,
b.) v disledku toho dochédzi ke krvéceni,

c.) velmi citlivy c¢ichovy bulbus, soucdst mozku, je mechanicky poSkozen v
nosni dutiné, nebo

d.) jednoduSe se odebere velmi velky objem vzorku,

protoze v téle, dokonce i v kazdé prirodni vodni nadrzi a ve vSech morich,
neustdle dochdzi k Gzasné intenzivnimu hromadéni a odbouravani nukleovych
kyselin vSeho druhu. Mezi nimi jsou vzdy ty, z nichZz bylo mentalné
zkonstruovano jediné zjevné genetické vldkno “viru”. Pri testu PCR na
pritomnost vir( se detekuji pouze velmi kratké nukleové kyseliny, o nichz se
tvrdi, Ze jsou soucdsti viru.

Tuto zardzejici skutecnost, ktera test zcela vyvraci, si vysvétlujeme tim, ze
profesor Zhang dokazal vypocitat cely genom z Cisté lidského materialu (coz
se zatim nepodarilo nikomu, kdo by ziskal potrebné sekvence RNA primo z
bunécénych kultur), protoze u lidi a jejich mikrobl se vyskytuje mnohem vétsi
sekvencni rozmanitost — zejména v pripadé onemocnéni — nez v relativné
sterilnich bunécnych kulturach.

Soucasné ilustruje, Ze dosud nikdo nebyl schopen zopakovat vysledek
autoritativniho ,zarovnani” profesora Zhanga, kromé Cisté syntetickych
prostredkl a v rémci argumentace v kruhu Svycarského Institutu virologie a
imunologie (IVI) pod vedenim profesora Thiela, ktery synteticky prevedl ndvrh
sekvence profesora Zhanga do DNA, a proto se domnivd — donedavna jen z
neznalosti — ze pracuje s genomem viru. Jak bylo receno, argumentace v kruhu!
(Nasi ctenari védi, prol piSeme: ,donedavna jen z neznalosti”).
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Prof. Zhang nepopisuje zadné kontrolni experimenty, které jsou ve veéde
nezbytnou podminkou pro to, aby bylo mozné oznaclit tvrzeni za ,védecké”. Tyto
kontrolni experimenty, které rovnéz vyplyvaji ze zdkonl mySleni a logiky, jez
jsou pro védu konstitutivni — vyloucit zrejmé, totiz Ze genom viru byl
sestaven z kratkych genovych sekvenci vlastniho téla a z genovych sekvenci
¢etnych zndmych a predevsim nezndmych mikrobd, které kolonizuji ¢lovéka -,
nebyly dosud provedeny.

Cinéti virologové neprovedli 74dné kontrolni experimenty, aby vyloucili
moznost

. Zze 1 s lidskou/mikrobialni RNA z vyplachu plic zdravé osoby,

. nebo osoby s jinym plicnim onemocnénim,

. nebo osoby, u niz byl test SARS-CoV-2 negativni..,

. nebo z takové RNA z rezervnich vzorkd odebranych v dobé, kdy virus

SARS-CoV-2 jeSté nebyl znam,

je mozné presné stejné doplnéni genomu viru z kratkych fragmentd RNA!

Metodu, jakou je zde uvedené zarovnani, tedy vypocet teoretické dlouhé genové
sekvence z velmi kratkych genl, kterd neni podloZena kontrolnimi experimenty,
nelze oznacit za védeckou. Jednd se o predstiranou védeckost, kterd vsak
vibec neni pro kazdého zrejma, srozumitelnd a ovéritelna.

a.) V procesu zarovnavani dosud nikdo neovéril, zda genové sekvence, z nichz
byl genom viru SARS-CoV-2 vypocCitan, nepochazeji z genovych sekvenci, které
pochdzeji z metabolismu mikrobl kolonizujicich c¢lovéka a bunécénych kultur.

b.) Pouze asi 5 % existujicich mikrobl je geneticky zaznamendno, coz ma za
nasledek povinnost okamzité provést kontrolni pokusy, protoZe je zrejmé, Ze z
jejich neznamych sekvenci byl genom viru vypocitan cely nebo jeho cast v
nékolikastupfhovém ,alignmentu”.

c.) Jiz dlouho je znamo, ze enzymy, které produkuji genové sekvence, nejenze
neustale produkuji nové genové sekvence znamym mechanismem ,prepinani
Sablon“, ktery nelze zaznamenat v Zadné databazi, a ze enzymy, které
produkuji genové sekvence RNA, tak ¢ini i bez genovych Sablon. To znamend, Ze
neustale vznikaji nové genové sekvence, které nebyly zaznamenany predchozimi
metodami. UZ jen z toho vyplyva povinnost okamzité provést kontrolni pokusy,
protoZze je zrejmé, ze genom SARS-CoV-2 byl zcela nebo zCasti zkonstruovan
vypoCtem z takovychto nespecifickych sekvenci.

Prof. Zhang v této publikaci vyslovné uvadi, Ze se neridil pravidly pro dikaz
existence viru, Kochovymi postulaty. Ani prvnim postulatem, tedy izolaci
viru.

Prof. Zhang vyslovné uvadi, ze existuje pouze korelace mezi vypocCetnim
»dlkazem” tohoto viru a skutecnym zdpalem plic, ale zadny dlikaz, Ze jeho
,objev” je pridinou tohoto onemocnéni.
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Jednoduchy, ale uUctyhodny priklad pouzila nedavno Naomi Seibtova ve své
predndsce v Bundestagu, ktery laikdm pomlZze pochopit, jak si to predstavit.

Podivejte se na ndsledujici obrazek:

VeSkera RNA ziskana z bronchidlni lavaze (BALF) pacienta byla pouzita k tomu,
aby se z této polévky genetického materialu zkonstruovalo mnoho kratkych
sekvencnich Usekd (malé kosticky Lego na levém obrazku) a ndasledné celd
kachna (na pravém obrazku). VSechny tyto malé sekvencni Useky (malé kosticky
Lega vlevo na obrazku) spolu nijak nesouvisi. Bez planu, zarovnani, by se
vSemi témi malymi kratkymi sekvencemi nikdo nic neudélal (s vyjimkou
kreativnich déti, mladych srdcem a zejména kreativnich 1idi, kteri hledaji
dikaz néapadu).

Proto virologové v CCDC pouzili sestavu, ktera byla modelovana podle
»koronavird” z netopyrl. Algoritmus se nyni pokusi z téchto mnoha
nesouvisejicich kratkych sekvenci (kosticek Lega) sestavit novou kachnu, tj.
vytvorit model pomoci Sablony (jiné umélé kachny). Jednd se o Cisté mentdlni
konstrukt, nejedna se o skutecnou entitu a nikdy nebyl izolovan jako
neporuseny a kompletni genom (celé genomové vlakno SARS-CoV-2 dlouhé témér 30
000 nukleotidl)'!

Struktury zobrazené na EM snimcich a publikované jako obrazy virl nebyly
nikdy biochemicky charakterizovany. Z téchto ¢astic nebyla dosud odebrana a
stanovena zadnd nukleovd kyselina. Tyto Castice jsou pouze vydavany za viry,
pricemZz je opomenuta informace, ze stejné Castice tohoto typu vznikaji také
pokazdé, kdyz se s ,neinfikovanymi” bunécnymi kulturami zachazi stejnym
zplUsobem jako s bunéénymi kulturami definovanymi jako ,infikované“.
Nevirologové tyto Castice nazyvaji napr. fagozomy, endozomy, exozomy,
transportni vezikuly a klky v pric¢ném rezu, atd..



Dalsi informace naleznete v nasem ¢lanku:

Jak jedind chybnd interpretace dne 10.1.2020 zmdtla cely svét.

Doplrnujici analyza studie z USA, kterou Dr. John Tal uvadi jako dikaz pro
izolat viru.

Jednd se o studii:

,Koronavirus 2 tézkého akutniho respirac¢niho syndromu od pacienta s
koronavirovym onemocnénim, Spojené staty,,.

Hned v Uvodu studie, na kterou se Dr. John Tal odvolava, se uvadi:

»Novy koronavirus, koronavirus 2 téZzkého akutniho respiracniho
syndromu (SARS-CoV-2), byl identifikovan jako zdroj epidemie zapalu
plic v ¢inském Wuhanu na konci roku 2019 (1,2).“

Zde je uveden odkaz na nasledujici zdroj:

,Novy koronavirus od pacientll se zdpalem plic v Ciné&, 2019“.

Prvni autoritativni publikace autori CCDC (A Novel Coronavirus from Patients
with Pneumonia in China, 2019) o vysledcich jejich vyzkumu , A Novel
Coronavirus from Patients with Pneumonia in China, 2019“ neuvddi Zz&dné
seskupeni pripadd s atypickou pneumonii (,pacient s pneumonii nezndmé
pric¢iny“). Uvadéji, Ze nalezené pacienty lze rozdélit do ,klastrd”, tedy
skupin se spolecnymi znaky. Spolecnym rysem byla vice ¢i méné cCastd navsStéva
velkoobchodu s morskymi plody ve Wuhanu. 0 tom, jak mala byla ve skutecnosti
skupina pacientl s atypickym zapalem plic, svédc¢i skutecnost, Ze CCDC
odebralo stéry a tekutiny z dolnich cest dychacich pouze &tyFem pacientim,
aby u nich hledalo znamé i neznamé patogeny.

V této studii, kterd je povaZovana za smérodatnou, se v ¢adsti Diskuse uvadi:

,Nase studie nesplnuje Kochovy postulaty”.

To jasné dokazuje, Ze tato studie nemiZe byt v Zadném pripadé& dikazem nového
viru. Autori tedy vyslovné uvadéji, ze virus neizolovali a neurc¢ili, jinak by
splnili prvni ze &étyfF Kochovych postuléatu!

Co to v tuto chvili znamena?

Plvodni zdroj, ktery cituje studie pouzitd Dr. Johnem Talem jako odkaz,
nemize predlozit dlkaz o viru zpdsobujicim onemocnéni.

Kdyz se 10.1. a 12.1.2020 na internetu objevily predbézné kompilace sekvenci,
nasledné upravené a znovu zverejnéné 24.1.2020 a 3.2.2020, predstavovaly
vysledek prvnich dvou pokusl o identifikaci dosud nezndmého viru. Za timto
GUCelem virologové CCDC teoreticky sestavili sekvence kratkych genovych



https://telegra.ph/Wie-die-Fehlannahme-des-behaupteten-SARS-CoV-2-begann-10-08
https://wwwnc.cdc.gov/eid/article/26/6/20-0516_article#r2
https://wwwnc.cdc.gov/eid/article/26/6/20-0516_article#r2
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pmc/articles/PMC7092803/
https://www.nejm.org/doi/full/10.1056/nejmoa2001017
https://www.nejm.org/doi/full/10.1056/nejmoa2001017
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/31978945/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/32015508/

fragmentd do mozného genetického vldkna pomoci pocitacovych programi.

Vzorky pouzité k izolaci udajného viru jsou pouhymi domnénkami zalozenymi na
modelu, v némZz Cinané rozsirili navrh genomu, ktery vznikl zarovnanim.

V ¢asti ,Metoda” ,Bunécnd kultura, limitni redéni a izolace viru*“
je to zdokumentovano takto:

,Pro izolaci a pocatecni pasaz jsme pouzili buriky Vero CCL-81.
Buriky Vero E6, Vero CCL-81, HUH 7.0, 293T, A549 a EFKB3 jsme
kultivovali v Dulbecco Minimal Essential Medium (DMEM) doplnéném
tepelné inaktivovanym fetalnim hovézim sérem (5 % nebo 10 %) a
antibiotiky/antimykotiky (GIBCO,
https://www.thermofisher.comExternal link). K izolaci viru jsme
pouZili vzorky stérd z NP i OP. Pro izolaci, limitni redéni a pasaz
1 viru jsme do sloupcli 2-12 96 jamkové desticky pro tkanové kultury
napipetovali 50 ul bezsérového DMEM, poté jsme do sloupce 1
napipetovali 100 ul klinickych vzork( a sériové je na desticce
2krat nafedili. Poté jsme Vero buriky trypsinizovali a
resuspendovali v DMEM obsahujicim 10 % fetalniho hovéziho séra, 2x
penicilin/streptomycin, 2x antibiotika/antimykotika a 2x
amfotericin B v koncentraci 2,5 x 105 bunék/ml. Primo k redénym
klinickym vzorkim jsme pridali 100 ul bunécné suspenze a jemné je
promichali pipetovanim. Naoclkované kultury jsme pak péstovali ve
zvlhéeném inkubatoru pri 37 °C v atmosfére 5 % C02 a denné jsme
pozorovali cytopatické ucinky (CPE). Pouzili jsme standardni
plakové testy pro SARS-CoV-2 zalozené na protokolech SARS-CoV a
koronaviru blizkovychodniho respiracniho syndromu (MERS-CoV)
(9,10).

Pri pozorovéani CPE jsme seskrabali bunécné monovrstvy hrotem
pipety. K extrakci celkové nukleové kyseliny pro konfirmacni
testovani a sekvenovani jsme pouzili 50 ul virového lyzatu. Pouzili
jsme také 50 ul virového lyzatu k inokulaci jamky v 90 %
konfluentni 24jamkové desticce.”

1. Za4dna ze studii neprovadi skuteéné dikladnou negativni kontrolu, pfi niZ
by bylo zajisténo, ze ,potencidlné infekcni agens” nebo ty kratké genové
sekvence, z nichZz je pozdéji sestaveno genetické vlakno deklarovaného
viru, jiz nejsou pritomny ve vychozim materialu, opicich ledvinovych
bunkach a pouzitych chemikaliich a zivnych roztocich. Za pozorované
zmény interpretované jako virové a za uvolnéni kratkych genovych
sekvenci, z nichz je pozdéji vypocetné konstruovan virovy genom, by
mohly byt zodpovédné jak samotné vnesené latky, tak tyto 1atky
interagujici s bunélnym materialem, nebo tyto latky samotné, nebo
vSechny spolecné se vzorkem z nemocné tkane.

2. Virologové zabijeji tkané nepozorované v laboratori



Virologové nepouzivaji slovo ,izolace” v pravém smyslu slova izolace a jsou
podezrele nervézni, kdyz se jich na to zeptate. ,Izolaci” rozuméji vytvoreni
efektu v laboratori (CPE), ktery soucasné nazyvaji ,izolatem” a ktery je
podle nich “dikazem”

. infekce

. dikazem o pritomnosti viru

e dikazem jeho rozmnozeni

e diikazem nic¢ivé sily udajného viru.

Ve skutecnosti zabijeji tkané a bunky v laboratori nepozorované a nevédomky
-hladovénim a otravou.

Tento Uc¢inek je znam jako cytopaticky efekt (CPE).

3. Udajna kultivace viru

Tato konfluence se nazyvd tvorba obrovskych bunék a ,cytopaticky efekt”.
Tento vysledek mnoha nasilnych a $ilenych krokl je interpretovan jako hlavni
dikaz ,pritomnosti, izolace, mnoZeni atd.“ podezrelého viru. Doty¢ni pak
tvrdi, Ze se jim podarilo virus vypéstovat.

4. V publikaci virologové pouzili 10 % fetalniho hovéziho séra, 2x
penicilin/streptomycin, 2x antibiotika/antimykotika a 2x amfotericin B.
Tim se dosahne efektu popsaného v bodech 2 a 3. To je mimo jiné znamo i
z odborného posudku v ramci procesu viru spalnicek (viz odborny posudek
3 — cytopaticky uUcinek v bunkdch opicich ledvin neni specificky pro
virus spalnicek). (Viz obrdzek 1 Kontrolni experiment).

5. Také v publikaci Bech, V. & von Magnus, P. (1958) Studies on measles
virus in monkey kidney tissue cultures. Acta Pathologica Microbiologica
Scandinavica 42(1):75-85 je popsano, Ze cytopaticky ucinek neni
specificky pro spalnicky, ale je zplsoben jinymi faktory.

Proto se v publikaci na str. 80 uvadi:

,Cytopatické zmény podobné tém, které zplsobuje virus spalnicek,
lze pozorovat i v neinokulovanych kulturach tkané opicich ledvin
(obr. 4-5). Tyto zmény jsou pravdépodobné zplsobeny virim podobnymi
agens, tzv. ,pénivymi agens‘, které se zrejmé casto vyskytuji v
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ledvinovych burikach zdanlivé zdravych opic.“

Tato véta je pozoruhodnd, protoZze poukazuje na nespecificnost samotnych
patologickych zmén, které slouzily jako vychozi bod pro vizudlni dikaz
infekce v prvni publikaci Enderse a Peeblese.

6. Prof. Karlheinz Liudtke, Max Planck Institute for the History of Science,
Early History of Virology, Special Paper 125, 89 stran, 1999. i. K. (A
2) Preprint 1999.

Toto ¢teni je tak dldlezité, protoze ukazuje, jak dldlezité jsou kontrolni
experimenty, abychom poznali, Ze jsme se mylili. Ukazuje, ze v roce 1953 bylo
kazdému virologovi a védecké komunité jasné a dobre znamé, Ze vSechny slozky,
které byly dosud interpretovany jako slozky vird, se na zakladé kontrolnich
experimentlu ukadzaly byt sloZkami mrtvych tkani a bunék. Proto je tak ddlezité
trvat na tom, Ze v predkladanych publikacich chybi kontrolni experimenty.
Pravé tyto kontrolni experimenty v publikaci z USA, kterou cituje Dr. John
Tal, chybi!

JiZz z tohoto dlvodu nelze tuto ani vSechny ostatni publikace vydavat za
védecké. Vzhledem k tomu, Ze neexistuje jedina publikace o takzvaném
koronaviru, ktera by splnovala kritérium ,védeckosti”, ale spiSe byla
provedena zjevné nevédecka prace, vSechna opatreni tykajici se koronaviru se
pravné hrouti — jako domelek z karet. Zdkon o ochrané pred infekcemi (IfSG),
ktery legitimizuje vSechna opatreni na ochranu pred infekcemi, v § 1 jasné
pozaduje, aby vSechna opatreni byly védecky podloZzené. Vzhledem k tomu, ze
védeckost, kterou zdkon vyzaduje, v pripadé Corony zjevné neni splnéna, ale
byla jednoznacné poruSena, jsou vSechna opatreni Corony nezakonnd a
zplsobenou Skodu lze Zalovat pravé s timto odlvodnénim.

7. Pravé proto, ze tyto povinné kontrolni experimenty nebyly provedeny, je
treba tuto studii oznacCit za nevédeckou a nema cenu papiru, na kterém
byla napsana. Viz pravidla pro védeckou praci (lege artis), ktera jsou
od roku 1998 zavazné kodifikovana DFG a podepsana vSemi rektory
univerzit.

Dovolte nam shrnout

1. V1akno genomu viru SARS-CoV-2 je pouze teoreticky model, ktery byl
vytvoren na zakladé alignmentu. Publikace Fan Wu a kol. v Nature, Vol
579 z 3.2.2020, v niz byl poprvé prezentovan genom (kompletni genetické
vlakno) SARS-CoV-2, se stala vzorem pro vSechna dalsi zarovndni vsech
ostatnich virologl a biochemikdi.

2. Genom (genetické vldkno) SARS-CoV-2 nebyl nikdy izolovan, byla pouzita
pouze celkovd RNA ziskand z bronchidlni lavaze (BALF) jednoho pacienta.

3. Nebyly provedeny Zadné kontrolni experimenty, aby se vyloucila moznost,
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Ze genové sekvence jsou tkanové struktury. Priklady najdete v
nasledujicich ¢lancich:

Jak jedind chybnd interpretace dne 10.01.2020 svedla cely svét na scesti

Spoleénost RKI potvrzuje: Vyzkum existence vird ani kontrolni experimenty

provadéné

Tyto otdzky znervoéznuji kazdého virologa.

Soudni zdznamy to potvrzuji: Existence viru spalnicek nebyla védecky
prokazana

Corona Facten & Samuel Eckert vyvraceji stanovisko Correctivu k procesu se

spalnickami

. Virologie se vzdala jiZz v roce 1951 poté, co odpovédné osoby provedly
nezbytné kontrolni pokusy.

. VSechny predstavy o genech byly zcela a komplexné vyvraceny v roce 2000,
kdy byly zverejnény rozporuplné Gdaje takzvaného projektu lidského
genomu, trapné tvrzeni, Ze byl precten cely lidsky genom, ackoli vice
nez polovina musela byt vymySlena. (CZ verze ZDE)

. Cytopaticky u¢inek NENI! specificky pro viry! (viz odborny posudek 3 —
cytopaticky ucinek na buiky opicich ledvin neni specificky pro
maservirus)

. Pravidla pro védeckou praci (lege artis), ktera jsou od roku 1998
zdvazné kodifikovana DFG a podepsdna vSemi rektory univerzit, nebyla a
stale nejsou dodrzovana.

. Dr. John Tal se dopustil stejné chyby jako vSichni ostatni. NevsSiml si,
Ze jiz zaklad jim predloZenych publikaci neposkytoval zadné dlkazy a Ze
chybély potrebné kontrolni experimenty.

. Louis Pasteur, ktery masivné propagoval teorii virl, byl odsouzen za

védecky podvod.
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